Zatacznik nr 1 - Opis przedmiotu zamowienia (sygn. sprawy 16/KJ/2025)

Przedmiotem zamdwienia jest ustuga uzyskania sekwencji catogenomowych prébek ludzkich z mapowalnym
pokryciem przynajmniej x30 wraz z analizg bioinformatyczng otrzymanych danych oraz sekwencjonowanie w
technologii lllumina NovaSeq uprzednio czesSciowo przygotowanych bibliotek. Przedmiot zaméwienia zostat
podzielony na dwa Zadania (Czesci):

I. Zadanie nr 1 — obejmuje ustuge uzyskania sekwencji catogenomowych prébek ludzkich z mapowalnym
pokryciem przynajmniej x30 wraz z analizg bioinformatyczng otrzymanych danych. Ustuga zostanie wykonana z
wykorzystaniem materiatu DNA dostarczonego przez Zamawiajgcego, o nastepujgcych parametrach:

a) stezenie >50 ng/ul

b) czystos¢ (A260/A280) > 0.7

c) objetos¢ > 20 ul

d) ilos¢ catkowita (wersja podstawowa) > 1000 ng

1. Szczegdtowy sposdb realizacji ustugi obejmuje:

Lp. Opis przedmiotu ustugi llos¢ Naleznos¢
1. — ustuga obejmuje uzyskanie sekwencji catogenomowych oraz petng *nalezy wskazaé
analize bioinformatyczng prébek Homo sapiens do osiggniecia jednostkowa cene
mapowalnego pokrycia co najmniej x30 (minimum 120 Gbp danych 11 dla 1 probki
na probke); probek | 11 prébek x cena
— stworzenie biblioteki PCR-Free, z insertem o dtugosci 350 bp, jednostkowa =
oryginalnym zestawem llumina TruSeq DNA lub alternatywnym z wartod$¢
zachowaniem parametréw jakosciowych; (podad rodzaj
— platforma do sekwencjonowania: NovaSeq X; waluty PLN,
— konfiguracja: 2x150bp; EURO....)

— catkowita ilos¢ probek 11 prébek;
— prébki dostarczone bedg w jednej partii;

2. Strona zamawiajgca dostarczy na koszt Wykonawcy wyizolowany gDNA, | Zgodna z | w cenie ustugi
po czym Wykonawca: liczba
probek

a. Dokona oceny parametrow jakos$ciowych (czystosci, integralnosci
oraz ilosci) dostarczonych prébek metodami fluoroscencyjnymi
(analiza ilosciowa), spektrofotometrycznymi (analiza czystosci) oraz
zastosuje elektroforeze zelowg (w celu dokonania oceny integralnosci
materiatu):

i. w przypadku prébek niespetniajgcych kryteriow
jakosciowych, Wykonawca jednokrotnie pokryje koszty
transportu prébek zapasowych;

ii. Wykonawca zezwala na dostarczenie probek zapasowych w
terminie do 3 miesiecy liczonego od czasu dostarczenia
prébek oryginalnych.

b. Przygotuje biblioteki do sekwencjonowania kompatybilne
z platforma llluminy:

i. w zaleznosci od parametrow wejsciowych prébek, strona
zamawiajaca zastrzega sobie prawo do wyboru protokotu
przygotowania biblioteki (z krokiem PCR lub bez);

ii. biblioteki przygotowane bedg przy uzyciu oryginalnych,
licencjonowanych i zweryfikowanych materiatéw Illluminy.
Strona zamawiajgca dopuszcza uzycie nieoryginalnych




odpowiednikdéw, z zachowaniem zwalidowanej jakosci
nieodbiegajacej od materiatow Illuminy;

iii. sposdéb przygotowania bibliotek zapewni 100%
kompatybilnosc¢ z platformami llluminy (sekwencje
adapteréw i dtugos¢ insertu).

iv. po przygotowaniu biblioteki zostang zweryfikowane,
a nastepnie sprawdzone pod katem dtugosci fragmentéw
przy uzyciu chipa DNA1000 na platformie Bioanalyzer 2100.

c. Dokona sekwencjonowania przygotowanych bibliotek na platformie
Ilumina NovaSeq X w trybie odczytéw sparowanych 2x150bp:

i. dla kazdej prébki strona zamawiajgca wymaga uzyskania
przynajmniej 120 Gp z danych, pozwalajac na uzyskanie
mapowalnej gtebokosci rzedu x30;

ii. przynajmniej 80% zsekwencjonowanych par zasad powinno
miec¢ jako$¢ Q30 lub wiece;j.
d. Po ukonczeniu sekwencjonowania wykonawca dostarczy:
i. raport zawierajacy podsumowanie zastosowanej metody,
a takze parametry podsumowujgce sekwencjonowanie kazdej

z prébek (ilos¢ przeczytanych par zasad, proporcje GC, wykresy
podsumowujace jakos¢ cykli);

ii. dane w formacie fastq, tj. po konwersji z formatu BCL na
format fastq;

iii. dla kazdej z probek dostarczone zostang dwa pliki Fastq
(readliread2).

e. Dokona analizy bioinformatycznej obejmujacej:
i. analize standardowg
ii. filtrowanie i ocene jakosci danych z sekwencjonowania;

iii. wywotanie wariantow, w tym takze somatycznych: SNP,
InDel, CNV, SV wraz z ich opisem, analizg statystyczng oraz
opracowaniem wg dostepnych baz danych.

f. Wszystkie dane (dane surowe oraz opracowane d, e) zostang
przekazane zamawiajgcemu poprzez umieszczenie w dedykowanej
chmurze lub na serwerze

Wyniki z catosci eksperymentu udostepnione zostang stronie *nalezy wskazac
zamawiajacej w chmurze do przechowywania danych wyfacznie jednostkowa cene
przeznaczonym dla tego projektu i udostepnionym tylko dla
Zamawiajacego (uzytkownika).

3. , . Zgodna z | w cenie ustugi dla
Koszty transportu prébek od Zamawiajacego do Wykonawcy (przesytka liczbg 10 wiecej prébek

kurierska). transzy

Za prawidtowe wykonanie ustugi uwaza sie:

a) otrzymanie surowych danych z sekwencjonowania catego genomu dla 11 przestanych prdobek ludzkiego
DNA z materiatu powierzonego przez Zamawiajgcego;

b) wykonanie sekwencjonowania catego genomu na platformie lllumina NovaSegX, w konfiguracji odczytu
2x150 par zasad (pair end) z insertem 350 bp, o pokryciu min. 30x;

¢) dostarczenie danych surowych po wykonaniu ustugi w terminie do 6 tygodni, poczawszy od dnia
weryfikacji parametrow jakosciowych dostarczonego materiatu DNA, spetniajgcego kryteria wymagane
dla tego typu analizy (okreslone powyzej);



10.

11.

d) dostarczenie Zamawiajgcemu danych sekwencjonowania w chmurze do przechowywania danych.
Koszt wysytki prébek DNA z siedziby Zamawiajgcego do Wykonawcy (transport kurierem) pokrywa
Wykonawca.

Czas wykonania ustugi nie przekroczy 6 tygodni od momentu pozytywnej weryfikacji jakosci probek.
Wykonawca nie rosci sobie zadnych praw autorskich do wygenerowanych danych i nie bedzie ich
wykorzystywat w jakikolwiek sposéb do wtasnych celéw (np. budowa bazy danych).

Dane zostang nieodwracalnie usuniete po maksymalnie 6 miesigcach lub na wyrazne zyczenie strony
zamawiajacej.

W ramach ustugi, ustugodawca zapewnia spersonalizowany dostep do systemu zarzgdzania (LIMS) celem
weryfikacji aktualnego statusu eksperymentu.

W ramach ustugi, zleceniodawca informowany jest na biezgco o postepach i etapach pracy nad zleconymi
prébkami poprzez regularng komunikacje z dedykowanym managerem projektu.

Ustuga obejmuje wsparcie techniczne i opieke techniczng nad uzytkownikiem.

Eksperyment nie bedzie realizowany we wspdtpracy z innymi podmiotami tudziez przy uzyciu
podwykonawcéw lub posrednikdw.

Zapfata naleznosci za prawidtowo wykonang ustuge nastgpi w terminie 30 dni od dostarczenia przez
Wykonawce faktury.

. Zadanie nr 2 — obejmuje ustuge czesciowego sekwencjonowania pasmowego w technologii lllumina NovaSeq X

25B PE150, czeSciowo juz przygotowanych i powierzonych przez Zamawiajgcego bibliotek (wielko$¢ opakowania

6 szt., ilo$¢ opakowan: 2 szt.), na poziomie minimalnym 275M odczytéw sparowanych na probke (odpowiednik

83 Gb). Czas wykonania: 13 dni roboczych od momentu pozytywnej weryfikacji jakosci probek. Ustuga obejmuje

realizacje nw. czynnosci i na nastepujacych zasadach:

a) kontrola jakosci powierzonych bibliotek, czysto$¢ i integralno$¢ zostang sprawdzone na zelu
agarozowym i bioanalyzer, ilo$¢ za pomocg Qubit/gPCR - Zamawiajgcy zostanie poinformowany o
wynikach kontroli jakosci w osobnym raporcie przed podjeciem decyzji o dalszym procedowaniu
probek;

b) sekwencjonowanie zostanie przeprowadzone w technologii lllumina NovaSeq X 25B PE150 na poziomie
minimalnym 275M odczytéw sparowanych na prébke, bedac odpowiednikiem 83Gb;

c) wygenerowanie przez Wykonawce raportu podsumowujgcego przebieg sekwencjonowania,
obejmujgcego informacje na temat metody i procedury sekwencjonowania, informacje odnosnie
samego przebiegu sekwencjonowania oraz opracowanie statystyczne pozwalajace na ocene jakosci
sekwencjonowania i pokrycia prébek;

d) obrdbke bioinformatyczng uzyskanych danych, ktéra sktadac sie z kontroli jakosci wygenerowanych
danych i obejmowaé bedzie filtrowanie odczytdw o niskiej jakosci i zawierajacych sekwencje
adaptorowe; wyniki jakosciowe uzyskanych odczytow Q20, Q30, rozktadu wskaznika btedu, dystrybucji
par GC oraz wszystkie zasady;

e) trimming danych (43+10+10+50) pozwalajacy na analizy bioinformatyczne z wykorzystaniem
oprogramowania SpaceRanger;

f) poddane obrébce bioinformatycznej dane, zostang przekazane Zamawiajagcemu na dysku lub
udostepnione do pobrania w dedykowanej chmurze;

g) Wykonawca nie rosci sobie zadnych praw autorskich do wygenerowanych danych i nie bedzie ich
wykorzystywat w jakikolwiek sposdb do wtasnych celéw (np. budowa bazy danych).

h) dane zostang nieodwracalnie usuniete po maksymalnie 6 miesigcach lub na wyrazne zyczenie strony
zamawiajacej.



Zamawiajgcy nie dopuszcza powierzenia podwykonawcom lub posrednikom ktéregokolwiek z etapow
realizacji ustugi. Wykonawca zobowigzany jest wykonaé wszystkie czynnos$ci wchodzace w skfad danego

Zadania. Zaptata naleznosci za prawidtowo wykonang ustuge nastgpi w terminie 30 dni od dostarczenia
przez Wykonawce faktury.



