Postepowanie: 22/A/2022

1. Zamawiajacy zleca Wykonawcy wykonanie ustugi w maksymalnie 2 transzach.

Opis przedmiotu postepowania;

Zatgcznik nr: 1

2. Ustuga wykonana zostanie z wykorzystaniem materiatu — RNA dostarczonego przez Zamawiajacego.
Parametry RNA:

a. optymalne stezenie 6-50 ng/ul

RIN >7

czystos$é (A260/A280)> 2; (A260/230)> 1.8
objetos¢ 20ul

ilos¢ catkowita 150ng (optymalnie w 25ul)
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3. Przedmiotem niniejszej ustugi jest:

Lp.

Opis przedmiotu ustugi

llos¢

Naleznos¢

Ustuga obejmuje wykonanie sekwencjonowania nowej generacji NGS-
RNAseq i uzyskanie sekwencji transkryptomowych RNA, wraz z analiza
bioinformatyczna.

od 47 do 50
prébek

*nalezy wskazac
jednostkowa cene dla
1 probki: euro

50x ___ euro=
_____euro

50 prébek x cena
jednostkowa =
wartos¢ :____euro

Strona zamawiajaca dostarczy Wykonawcy transze wyizolowanego
RNA, nastepnie Wykonawca:

a. Dokona oceny parametréw jakoSciowych (czystosci, integralnosci
oraz ilosci) dostarczonych probek metodami fluoroscencyjnymi (analiza
ilosSciowa), spektrofotometrycznymi (analiza czystosci) oraz zastosuje
elektroforeze zelowa (w celu dokonania oceny integralnosci materiatu).

i.W przypadku prébek niespetniajgcych kryteridw jakosciowych,
wykonawca jednokrotnie pokryje koszty transportu prébek
zapasowych.

ii. Wykonawca zezwala na dostarczenie prébek zapasowych.

b. Przygotuje biblioteki do sekwencjonowania kompatybilne z
platforma llluminy

i.w zaleznosci od parametrow wejsciowych prébek, strona
zamawiajgca zastrzega sobie prawo do wyboru protokotu
przygotowania biblioteki (z krokiem PCR lub bez)

ii. Biblioteki przygotowane bedg tylko i wytgcznie przy uzyciu
oryginalnych, licencjonowanych i zweryfikowanych materiatéw
Illuminy. Strona zamawiajgca nie dopuszcza uzycia nieoryginalnych
odpowiednikéw i niezwalidowanych zestawow

iii. Sposdb  przygotowania bibliotek zapewni 100%
kompatybilnos¢ z platformami llluminy (sekwencje adapteréw i dtugosé
insertu).

iv. Po przygotowaniu biblioteki zostang zweryfikowane, a
nastepnie sprawdzone pod katem dtugosci fragmentéw.

Zgodna z
liczbg transzy

w cenie ustugi




c. Dokona sekwencjonowania przygotowanych bibliotek na
platformie Illumina NovaSeq dtugos$¢ odczytu- 2x150bp/ 30 milionéw
odczytow/ prébke (+/- 3%).

Wykonawca zobowigzuje sie do przygotowania analizy
bioinformatycznej poddanych sekwencjonowaniu RNAseq prébek.

Analiza ta obejmowac bedzie nastepujace testy:

a. mapowanie do sekwencji referencyjnych

b. badanie znaczgcych réznic w ekspresji (krotnos¢ zmiany)
pomiedzy dwoma lub wiekszg liczbg prébek w grupie

c. analiza PCA (sktadowych gtéwnych)

d. analiza alternatywnego splicingu

e. wykrywanie gendéw fuzyjnych

Po ukonczeniu analiz Wykonawca zobowigzuje sie do przedstawienia
nastepujgcych wynikow:

a. pliki z poréwnaniami (bam)
b. tabela ekspresji gendw zawierajgca wartos¢ FPKM (tsv)
c. potaczona tabela ekspresji gendw wszystkich probek (tsv)
d. tabela réznicowej ekspresji parami, w tym krotnosé zmiany i
wartos¢ p-value (tsv)
e. Volcano Plots (PNG)
f. tabela z wynikami dla alternatywnego splicingu
g. tabela z wynikami dla genéw/transkryptéw fuzyjnych
h. Kompleksowy raport z analizy:
i.zawierajacy podsumowanie zastosowanej metody, a takze
parametry podsumowujgce sekwencjonowanie kazdej z prébek
ii. Dane surowe w formacie fastq (po konwersji z formatu BCL)
po wstepnej obrdbce danych: przycinaniu adapteréw i (alternatywnie)-
demultipleksingowi
iii. Dla kazdej z probek dostarczone zostang dwa pliki Fastq
(readliread2)

Dla wszystkich
préb
poddanych
RNAseq

*nalezy wskaza¢
jednostkowa cene dla
1 prébki: euro

50x___euro=
_____euro

50 probek x cena
jednostkowa =
wartos¢ . euro

Wyniki z sekwencjonowania oraz analiz BiOT opublikowane zostang na
indywidualnym koncie klienta oraz zostang udostepniane droga
elektroniczng przez chroniony serwer FTP

w cenie ustugi

SUMA;

euro

Analizy zostang wykonane na obszarze Unii Europejskiej zgodnie z rekomendacjg Polskiego Komitetu Genetyki
Cztowieka i Patologii Molekularnej (zgodnie z stanowiskiem KGCiPM w sprawie testéw genetycznych i badan
genomowych zalecanych za granicg z dnia 26.07.2021r.).

Zap

rawidtowe wykonanie ustugi uwaza sie:

Otrzymanie surowych danych z sekwencjonowania catego genomu dla 47-50 przestanych prébek ludzkiego RNA

z materiatu powierzonego przez Zamawiajgcego.

Wykonanie sekwencjonowania catego genomu na platformie Illuminy NovaSeq6000, w nastepujgcych
konfiguracjach - dtugo$¢ odczytu- 2x150bp; 30 miliondw odczytéw sparowanych/prébke (+/- 3%).

Dostarczenie danych surowych (w formie plikow FastQ oraz analiz BiOT) po wykonaniu ustugi w terminie do 21
dni roboczych/ transze, poczawszy od dnia weryfikacji parametréw jakosciowych dostarczonego materiatu DNA,
spetniajgcego kryteria wymagane dla tego typu analizy (okreslone powyzej).
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d. Dostarczenie Zamawiajgcemu danych sekwencjonowania poprzez opublikowanie na indywidualnym koncie
klienta oraz udostepnienie ich drogg elektroniczng przez chroniony serwer FTP. O zamieszczeniu danych
Wykonawca  powiadomi  Zamawiajgcego  drogg e-mailowag, wysytajac  powiadomienie  na:
agnieszka.zimna@igcz.poznan.pl; tomasz.kolanowski@igcz.poznan.pl

Koszt wysytki prébek RNA w pierwszej transzy z siedziby Zamawiajgcego do Wykonawcy (transport kurierem)
pokrywa Wykonawca. Ewentualna dosytka prébek- transza druga- na koszt Zamawiajgcego.

Czas wykonania ustugi nie przekroczy 21 dni roboczych od momentu pozytywnej weryfikacji jakosci probek.

Wykonawca nie rosci sobie zadnych praw autorskich do wygenerowanych danych i nie bedzie ich wykorzystywat w
jakikolwiek sposéb do wtasnych celéw (e.g. budowa bazy danych).

Dane zostang nieodwracalnie usuniete po maksymalnie 90 dniach od wykonania catosci prébek lub na wyrazne
zyczenie strony Zamawiajgce;.

W ramach ustugi, ustugodawca zapewnia spersonalizowany dostep do systemu zarzgdzania (LIMS) celem weryfikacji
aktualnego statusu eksperymentu.

W ramach ustugi, zleceniodawca informowany jest na biezgco o postepach i etapach pracy nad zleconymi prébkami
poprzez regularng komunikacje z dedykowanym managerem projektu.

Ustuga obejmuje wsparcie techniczne i opieke techniczng nad uzytkownikiem.

Eksperyment nie bedzie realizowany w kolaboracji z innymi podmiotami tudziez przy uzyciu podwykonawcéw lub
posrednikéw.

Realizacja ustugi nastgpi po weryfikacji ofert ztozonych w niniejszym postepowaniu. Przedmiot niniejszego
postepowania zostanie przekazany do realizacji Wykonawcy wytonionemu w toku postepowania na podstawie
zawiadomienia o wyborze najkorzystniejszej oferty. Ustuga bedzie realizowana na podstawie ztozonej w niniejszym
postepowaniu oferty, zgodnie z zapisami postepowania.

Wykonawca przeprowadzi analizy na prébkach oznaczonych kodami kreskowymi 2D.

Zamoéwienie zostanie ztozone z indywidualnego, chronionego hastem konta klienta.

Naleznos¢ za prawidtowo wykonang ustuge nastgpi w terminie 30 dni od dostarczenia przez Wykonawce faktury.




