Opis przedmiotu postepowania nr: 7/A/2021

Zatgcznik nr: 1

1. Zamawiajgcy zleca Wykonawcy wykonanie ustugi sekwencjonowania i uzyskanie sekwencji

transkryptomowych dla 54-62 prébek.

2. Ustuga wykonana zostanie z wykorzystaniem materiatu dostarczonego przez Zamawiajgcego:

Prébki RNA catkowitego o parametrach:

mRNA (poly-A)
Stezenie: 20ng/ul
RIN: >7.0
Objetosé: 50 ul
llos¢ catkowita: 1ug

3. Przedmiotem niniejszej ustugi jest:

Lp.

Opis przedmiotu ustugi *

llos¢

Naleznos¢

Uzyskanie sekwencji transkryptomowych dla 54-62 prébek
RNA, po 45Gpz danych na prébke (2x150 sparowanych
odczytéw; 150 min odczytéw/prébke).

Sekwencjonowanie
transkryptomu
dla 54-62 proébek

Do wyceny
Nalezy podac cene
jednostkowa za
1 prébke:

oraz;
62x___ (cena jed.) =

Ustuga sekwencjonowania obejmuje nastepujace etapy,
opisane w kolejnych punktach:

Dostarczenie probek do Wykonawcy

Koszty transportu préobek (transport lotniczy w suchym
lodzie) pokrywa Wykonawca. Strona Zamawiajgca wysytac
bedzie prébki maksymalnie w 2 partiach/transzach
(prawdopodobnie liczagcych ok. 50 i ok. 12 prdbek).

W przypadku negatywnej weryfikacji jakosci préobek,
Wykonawca pokrywa koszty jednokrotnego dostarczenia
dodatkowego materiatu (na kazdg z transz).

1-4 przesytki

w cenie ustugi

Ocena jakosci oraz ilosci dostarczonego materiatu
Wykonawca dokona oceny parametréw jakosciowych
(czystosci, integralnosci oraz ilosci) dostarczonych prébek
metodami fluoroscencyjnymi (analiza iloSciowa),
spektrofotometrycznymi (analiza czystosci) oraz zastosuje
elektroforeze zelowg (w celu dokonania oceny
integralnosci materiatu).

Dla wszystkich
dostarczonych
prébek

w cenie ustugi

Przygotowanie bibliotek do sekwencjonowania
kompatybilnych z platforma llluminy

z uzyciem zestawu TruSeq mRNA stranded

(TruSeq Stranded mRNA Sample Preparation Guide, Part #
15031047 Rev. E) z modyfikacjg protokotu w zakresie
fragmentacji RNA: 90'C przez 2 minuty.

Po przygotowaniu biblioteki zweryfikowane zostang pod
wzgledem jakosciowym przy uzyciu gPCR, sprawdzone

Dla wszystkich
prébek spetniajacych
kryteria ilosciowe i
jakosciowe

w cenie ustugi




pod katem dtugosci fragmentdéw przy uzyciu platformy
Bioanalyzer lub Tapestation.

Sekwencjonowanie wygenerowanych bibliotek na Dla wszystkich
platformie llluminy: prébek spetniajgcych . .
6 lllumina NovaSeq6000 w konfiguracji 2x150bp, do kryteria ilosciowe i w cenie ustugi
uzyskania 45Gpz danych na probke jakosciowe
Wstepna obrobka informatyczna i wygenerowanie
raportu podsumowujacego przebieg sekwencjonowania
Analiza informatyczna obejmowacé bedzie demultipleksing
i przycinanie adaptoréw. Raport zawierat bedzie:
a. Informacje na temat metody i procedury Dla wszystkich
7 sekwencj'onowanlia' ' prébek'speirjiiiqucyc'h w cenie ustugi
b. Informacje odnosnie analizy danych kryteria ilosciowe i
Zbiorcze podsumowanie eksperymentu (informacje jakosciowe
dotyczace probek, kontroli jakosci bibliotek, samego
przebiegu sekwencjonowania oraz opracowanie
statystyczne pozwalajgce na ocene jakosci
sekwencjonowania i pokrycia prébek).
3 Dostarczenie danych z sekwencjonowania 1 Do wyceny

na dysku 1Tb dostarczonym przez wykonawce

9 Spersonalizowany dostep do systemu zarzgdzania (LIMS) i W cenie ustugi

celem weryfikacji aktualnego statusu eksperymentu.
Biezgce informowanie Zamawiajgcego o postepach i
etapach pracy poprzez regularng komunikacje z

10 - w cenie ustugi
dedykowanym managerem projektu. &

Ustuga obejmuje wsparcie techniczne i opieke techniczng

11 nad uzytkownikiem. - w cenie ustugi
Zwrot niewykorzystanego RNA (przesytka kurierska w w cenie ustugi dla 3
12 suchym lodzie), po zakonczeniu sekwencjonowania B i wiecej préb

taczna wartosc:

Termin waznosci oferty: _ (data)

* Zamawiajgcy nie wyraza zgodny na zmiany w opisie przedmiotu ustugi.

4. Za prawidtowe wykonanie ustugi uwaza sie:
4.1.Sprawdzenie jakosci i ilosci prébek RNA dostarczonych przez Zamawiajgcego, wygenerowanie raportu
z oceny jakosciowej i iloSciowe]j probek i udostepnienie raportu Zamawiajgcemu.
4.2.Przygotowanie bibliotek do sekwencjonowania, zgodnie z opisem w pkt. 5 tabeli., wyniki kontroli jakosci
bibliotek uwzglednione w raporcie.
4.3. Wykonanie ustugi sekwencjonowania na platformie lllumina, zgodnie z opisem w pkt. 6 tabeli.
Dostarczenie surowych danych z sekwencjonowania prébek powierzonych przez Zamawiajgcego:

43.1 dla max. 62 Prébek: platforma Illumina NovaSeq6000 w konfiguracji 2x150bp (paired-end,
stranded), do uzyskania 150 min odczytow (45Gpz danych) na prébke z bibliotek
przygotowanych w opcji polyA

Gwarantowana jako$¢ sekwencjonowania poprzez zachowanie nastepujacych parametrow:

4.3.2 przynajmniej 80% z sekwencjonowanych par zasad powinno mie¢ jakos¢ Q30 lub wiecej,

4.3.3 poziom zduplikowanych odczytow w zakresie 5-10%. Jesli poziom przekroczy 10%, prébka bedzie
dalej sekwencjonowana, aby dostarczy¢ ilos¢ danych okreslong w pkt. 6 tabeli.

4.4. Dostarczenie raportu zawierajgcego podsumowanie zastosowanej metody, a takze parametry
podsumowujgce sekwencjonowanie kazdej z prébek (ilos¢ przeczytanych par zasad, proporcje GC,
wykresy podsumowujgce jakos$é cykli).



4.5. Dostarczenie danych surowych w formacie fastq, po wstepnej obrébce danych (demultipleksing i
przycinanie adapterdw); w terminie do 6 tygodni, poczgwszy od dnia weryfikacji parametréw
jakosciowych dostarczonego materiatu, spetniajgcego kryteria wymagane dla danego typu analizy
(okreslone powyzej). Dane z sekwencjonowania zostang dostarczone na dysku 1Tb dostarczonym przez
wykonawce.

4.6. Wykonawca nie rosci sobie zadnych praw autorskich do wygenerowanych danych i nie bedzie ich
wykorzystywat w jakikolwiek sposéb do wtasnych celéw (np. budowa bazy danych). Wszystkie
wygenerowane dane stanowig catkowitg wtasnosc¢ intelektualng strony zamawiajgce;j.

4.7.Wykonawca gwarantuje, ze wszystkie wygenerowane dane bedg nieodwracalnie usuniete po
maksymalnie 6 miesigcach lub niezwtocznie, po pisemnym zgdaniu ze strony Zamawiajgcego.

4.8. Ustuga stanowigca przedmiot przetargu nie bedzie realizowana w kolaboracji zinnymi podmiotami
tudziez przy uzyciu podwykonawcow lub posrednikow.

4.9.Nalezno$¢ za prawidtowo wykonang ustuge nastgpi w terminie do 30 dni od dostarczenia przez
Wykonawce faktury. Faktura bedzie wystawiana przez Wykonawce po wykonaniu kazdej czesci ustugi
sekwencjonowania.

4.10.Wykonawcy przystuguje naleznosc tylko za faktycznie wykonang czes¢ ustugi.




